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略語一覧表 
 

本添付資料中に用いた略号及び略称は次のとおりである。 
 
略号又は略称 意味 
ANA Average Negative Agreement 
APA Average Positive Agreement 
bp base pair 
BWA Burrows-Wheeler Aligner 
CCD Comparator Companion Diagnostic 
CDx コンパニオン診断薬（Companion Diagnostics） 
CGH Comparative Genomic Hybridization 
CGP 網羅的ゲノム解析（Comprehensive Genomic Profiling） 
CI 信頼区間（Confidence Interval） 
CLIA Clinical Laboratory Improvement Amendments 
CNAs コピー数異常（Copy Number Alterations） 
COSMIC Catalogue Of Somatic Mutations In Cancer 
CR 完全奏効（Complete Response） 
CRC 結腸・直腸癌（Colorectal Cancer） 
CTLA4 細胞障害性 T リンパ球抗原 4（Cytotoxic T-Lymphocyte Antigen 4） 
CV 変動係数（Coefficient of Variation） 
dA デオキシアデニン 
DGV Database of Genomic Variants  
dMMR ミスマッチ修復機構欠損（Mismatch Repair Deficient） 
DNA デオキシリボ核酸（Deoxyribonucleic Acid） 
dNTP デオキシヌクレオチド三リン酸（Deoxynucleotide Triphosphate） 
dsDNA double stranded DNA  
F1 FoundationOne 
F1CDx FoundationOne CDx 
FCD Follow-on Companion Diagnostic 
FDA 米国食品医薬品局（U.S. Food and Drug Administration） 
FFBRCA FoundationFocus CDxBRCA 
FFPE ホルマリン固定パラフィン包埋（Formalin-Fixed, Paraffin-Embedded） 

FFPET 
ホルマリン固定パラフィン包埋組織（Formalin-Fixed, Paraffin-Embedded 
Tissue） 

FMI Foundation Medicine, Inc. 
GATK Genome Analysis Toolkit 
GBM Glioblastoma  
GEP 遺伝子発現プロファイル（Gene Expression Profiling) 
GIST 消化管間質腫瘍（Gastrointestinal Stromal Tumor） 
HE 染色 Hematoxylin Eosin 染色 
HC ハイブリッドキャプチャー（Hybrid Capture) 
HIPAA Health Insurance Portability and Accountability Act 
HR ハザード比（Hazard Ratio) 
HTA 医療技術評価（Health Technology Assessment） 
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略号又は略称 意味 
IC50 50%阻害濃度（50% Inhibitory Concentration） 
IDO インドールアミン-2,3-ジオキシゲナーゼ（Indoleamine 2,3-Dioxygenase） 
IHC 免疫組織化学染色（Immunohistochemistry） 
IL2 インターロイキン 2（Interleukin 2） 
ISO 国際標準化機構（International Organization for Standardization） 
JIS 日本工業規格（Japanese Industrial Standards） 
LC ライブラリー構築（Library Construction) 
LDT 自家調製検査法（Laboratory Developed Test） 
LoB Limit of Blank 
LoD／LOD 最小検出感度（Limit of Detection） 
MAF 変異アレル頻度（Mutant Allele Frequency） 
MB メガ塩基対（megabase） 
MEC エクソン・カバレッジ中央値（Median Exon Coverage） 
MIB Molecular Index Barcode 
MQS Mapping Quality Score 
MSI マイクロサテライト不安定性（Micro Satellite Instability） 
MSI-H Microsatellite Instability High 
MSS Microsatellite Stable 
NA Not available 
NCCN National Comprehensive Cancer Network 
ncRNA non-coding RNA 
NGS 次世代シークエンサー（Next Generation Sequencer） 
NPA 陰性一致率（Negative Percent Agreement） 
NPV 陰性的中率（Negative Predictive Value） 
OS 全生存期間（Overall Survival） 
PCA 主成分分析（Principal components analysis） 
PCR ポリメラーゼ連鎖反応法（Polymerase Chain Reaction） 
PD 病勢進行（Progressive Disease） 
PD-1 Programmed Death Receptor 1 
PD-L1 Programmed Death-Ligand 1 
PD-L2 Programmed Death-Ligand 2 
PFS 無増悪生存期間（Progression-free Survival） 
PPA 陽性一致率（Positive Percent Agreement） 
PPV 陽性的中率（positive predictive value） 
PR 部分奏効（Partial Response） 
QC Quality Control 
QOL Quolity of Life 
QSR Quality System Regulation 
RECIST Response Evaluation Criteria in Solid Tumors 
SBS 一塩基合成（Sequencing by Synthesize） 
SD 病勢安定（Stable Disease） 
SGZ Somatic-Germline/Zygosity 
SNP Single-Nucleotide Polymorphism 
SNV 一塩基多型（Single Nucleotide Variant） 
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略号又は略称 意味 
SSC Saline Sodium Citrate  
ssDNA Single Stranded DNA 
SSED Summary of Safety and Effectiveness Data 
TMB Tumor Mutational Burden 
VUS 意義が不明な変異（Variants of Unknown Significance） 
WES 全エクソームシークエンシング（Whole Exome Sequencing） 
XML Extensible Markup Language 
中外 中外製薬株式会社 
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